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CEREALPATH ETN 

 

Deliverable 8.6: “Development and use of a genomic prediction model to predict disease 

resistance in bread and durum wheat breeding populations” 

 
 
For this Deliverable, 1 ESR project will contribute to the final outcome. For all of the projects, this is an 
on-going process so a brief report is provided here. In an attempt to protect any potential intellectual 
property at this point, certain specific details have been omitted. 
 
ESR2 – BOKU 
 
Our case study comprised a multi-environment experiment involving a diverse panel of 184 durum 
wheat lines. One of the most robust and widely applied genomic prediction models: GBLUP approach, 
has been implemented to predict Fusarium head blight resistance. Genomic estimators obtained for 
the disease in matter showed to be relatively high accurate; nevertheless, they were considerably and 
undesirably correlated with agronomical traits such flowering time and plant high. Thus, several 
alternatives to deal in a multi-trait framework were evaluated after selection of the most resistant 
wheat genotypes. Among those model options, it has been suggested an appropriate fine-tuning of 
both criteria: accuracy and response to selection. 
 
Currently, the ESR is moving forward in the analysis of new datasets from wheat breeding programs 
predicting Fusarium resistance using novel approaches.  
 
A more detailed report can be provided in due course. 
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